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  الخلفية/ الأهداف: 

  ا لمفاظدعل  سلا ةدددددددددددددالد  لمفا دما بيدعلمتدعما يع دم لملدع  ا لميوددددددددددددددعر د  نب لمفا دعلد  ل  لملمم ر  لمي رو   ن  و 
ف
لم   يٌعتقد  ن  لميكروبيكم  لععدد رب

جً NGSلملمتعما )تط كق توددعوددم لمف كم  ع كع   ل ع بكنه  بفك ع لملمنوددع  رلمخم لميكروببي لملمتنمع ل  نكبر (ر
ف
ع به لعترف  لميكروبيكم  تكمي  لختعف .ةددعبقف

لمةددددددددددد  رذه ر فت .بلملمعوق  لملمع و حودددددددددددد  سلا ك ير ح  لمملا لملمنودددددددددددع  بي   لمي  سا  بلملممفوه بلملمتنمعا لميكروببيا لملمثرلم   ا لم ختافعت فحص لمملا لملم 

 لملموعمرلعت   لملمنوع  لم ى لمي رو  لملمم ر  ب ا لملمط كعك  لمفا م فتر  خال لعكن  لأصنعف لملمتعفضعك 

   المواد والطرق: 

   ر   42-38لملون  ةددددعمرل  صم تهددددنكظ ع لملع  سلا ن هع فتر  ) 29تم ج ع  كنعت لسددددا  ل  عك  ل  
ف
  37-36( نب ب ر  ل رو  )17لمةدددد م ع

   ر  
ف
ِ  16ع ت ط ك  نب تملمك ل  نخوى  تم تط كق تحعكم لملمتوددددددعوددددددم لملمع كق ( بعةددددددتينع  ن  ح12نةدددددد م ع  ِS rRNA    ينعطقV3-V4       لمةدددددد لم 

 لجت ععت لملمكعئنعت لمفاك  لملم قكق   ا  كنعت لميساعت لمي  عك    

 النتائج:  

لمةددددددددددددد  ً د  بدعيو   لملمسير حدعلدم   ا ردذه لملمد   لقدع
ف
 بلمقدم تنم دع

ف
لم كدع    ك دع رم لتمقعا فدع  لميو   لمفادعلدم لكم  لميكروبيكم  لمي  سا نكثر لمةدددددددددددددتقولم

  ا بلمر  كع  نكثر بفو  لم ى لملمنوع  لملمتي تعوضت لمم ر  ل رو  Lactobacillus inersلملمنمع لملموعئ  رم 

  الخلاصة: 

لمةدددددددددتنع لمملا    نكثر ص عت  نصنع  فتر  لمفا م تكم  رنع   يعر  تشدددددددددير  تعئ  ر
ف
ن  لمفا م لملمط كعا لت يز بأقم بفو  بتنمع  ا لميكروبيكم  بنلضدددددددددع

  سلا ن  تكمي  لميكروبيكم  لمي  سا لختعف بعختاف لملمعوق   Lactobacillusببفو   ا جنس 
َ
 لمضعفكع

ف
لمة   ق   رلمكا    كذلمك ل  خال رذه لملم 

لم لمي  ما لم ختال  ك   الكلمات المفتاحية:   تميعةكعسا لملمم ر  لمي رو ا لمفا ما فعم
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Abstract 

Background/Aims:  

The microbiome is thought to play a role in the maintenance of a healthy pregnancy and 

thus function in either contributing to or protecting from preterm birth. The application of next-

generation sequencing (NGS) demonstrated a greater degree of microbial diversity both within 

and between women than previously recognized. The composition of the vaginal microbiome 

largely differs by age and ethnicity. This study aimed to examine differences in the microbial 

richness, diversity, and differential abundance of specific taxa throughout normal pregnancy and 

in preterm birth in Saudi Arabia women.  

Materials and Methods:  

We obtained vaginal swab samples from 29 Saudi women who were classified as either 

term (38-42 weeks, n = 17) or preterm (≤36 weeks, n = 12) in exclusion of any other medical or 

obstetric conditions. The vaginal microbiomes of these women were characterized by 16S 

ribosomal RNA (rRNA) gene sequencing of the V3-V4 region on the Illumina MiSeq.  

Results:  

As expected, the vaginal microbiomes of women with healthy ongoing pregnancies had 

lower richness and diversity. In the studied group, the dominant specie was Lactobacillus iners, 

however, women who experience PTB had a higher abundance than women with term deliveries.  

Conclusion:  

Our analyses indicate normal pregnancy is characterized by a microbiome that has low 

diversity and high stability. Healthy vaginas are typically described as having an abundance of a 

member of the genus Lactobacillus. In the present study, we provide further evidence that vaginal 

microbiome composition differs by ethnicity.  
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